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Autor predkladané dizertacni price se zabyva analyzou sekvenci pomoci kvantitativni
lingvistiky. Zkoumané téma, véetné pouzitych metod, je velice aktudlni a navazuje na soucasny
stav pozndni v oblasti analyzy sekvenci riiznych typ.

Prace je uvedena struénym popisem pouzitych metod a jsou zde uvedeny (dostatecné
odli§eny od jiz zndmych poznatki) zdkladni autorovy vystupy. Price je postavena na zdkladni
kapitole o analyze sekvenci, dale pak na analyze genetickych sekvenci a proteini. 1 kdyz je
prace majoritné zaméfena na oblasti biologickych sekvenci, lze v ni nalézt velmi zajimavou
demonstraci navrhovaného algoritmu i na oblast textovych sekvenci a to specialng Voynichova
rukopisu. To nejen demonstruje §irokou variabilnost navrhovaného algoritmu, ale téZ i jeho
funkcnost.

Autor navrhem vlastni metodiky pro analyzu sekvenci a i jeji demonstraci a velmi rozliénych
typech sekvenci jasné prokazal dizertabilnost piedloZené prace.

Formalni stranka prace:

- Obsah dizertaCni prace je v souladu s jejim nazvem spliiuje cile, které sice nejsou
explicitng definované, coZ povazuju za formélni nedostatek, ale jsou jasné
rozpoznateln€ hned v Gvodu prace.

- Metody a popsané postupy v praci byly vhodn& vybrany a reflektuji na aktuélni
potfeby vyzkumu.

- Vysledky jsou originalni a pivodni.

- Aktualnost problematiky v synergii s vhodnosti navrhovanych metod analyzy
sekvenci ma potencidl obohatit obor.

- Po formalni a jazykové strance je prace pfipravena velice peélivé.

- Prace je postavena na fad¢ experimenti, které jsou fadné zpracované, popsané a
zdokumentované.

- Veskeré vystupy jsou vyjadieny formou kvalitnich obrazki a tabulek.

Otazka k obhajobé:
V praci je definovana metoda MKM. K ni mdm dotazy:
- MKM byla pouZita na textovych sekvencich a na sekvencich genetickych. Dala by
se se stejnou smysluplnou usp&snosti pouzit na sekvence nebiologické a
nehumanoidni? Napiiklad na komunikaci jinych druhi jako jsou delfini apod?




- Kazdy algoritmus ma své slabiny, silné stranky a funguje skvéle jen na jistou tiidu
Gloh. Jaké jsou, byt teoretické, slabiny tohoto algoritmu? Jaké vlastnosti by mél mit
zdroj generujici pfislusnou sekvenci, aby MKM |, fungoval §patng*?

K piedloZené praci konstatuji, ze prace a z toho plynouci i autorovy publikaéni aktivity ukazuji
na sluSnou orientaci autora vuvedené problematice a samotna price je jednoznacéné
dizertabilni.

Zavér:

Timto tedy doporucuji danou praci k obhajobé a po tisp&né obhajobé udéleni titulu Ph.D.
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