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Znamka
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Veronika Batkovd se ve své praci vénuje problematice mikrobiomu rostlin. V teoretické casti,
Literarnim prehledu shrnuje informace o mikrobiomu rostlin, charakterizuje poznatky o jeho
rhizobiomu a fylobiomu, véetné metod, které se pouZzivaji k jeho studiu. Literarni prehled bohuzel
obsahuje Fadu stylistickych neobratnosti, které ztéZuji orientaci v textu, a také nepresnad pouziti
anebo preklad termin( z anglictiny, anebo nejednotnost v odkazovani na literarni zdroje.

V praktické Casti se pak soustfedi na detekci a identifikaci mikrobidlniho spektra vyskytujiciho se na
povrchu plodd merunék, porovnava mikrobiom merurky vykazujici hnédé skvrny a merurky zdravé.
Prezentuje dil¢i vysledky detekce a identifikace hub v jejich exokarpu za pouZiti high throughput



sekvenovani za pouziti komeréniho Swift Amplicon 16S+ITS kitu a Illlumina platformy a prindasi tak
prvni poznatky o mikrobiomu plodd merunék. Kvalitu praktickd casti bohuZel sniZuje celd fada
stylistickych neobratnosti a formalnich nepochopeni, na nichZz se mohl podilet i specificky rezim a tzv.
proticovidova opatreni a z toho dlvodu i obtiznéjsi komunikace s vedoucim prace. V rdmci kapitoly
vysledky jsou tytéZz data prezentovana formou textu, tabulky a ¢tyf grafl, prehlednosti by podle
mého ndzoru napomohlo napf. pouZiti sloZzeného grafu. Za nejslabsi ¢ast prace povazuji kapitolu
diskuse, ktera ma prevazné charakter rozsireného literarniho prehledu.

Ke studentce mam nékolik komentard a dotazi:

- Velmi ¢asto pouzivate terminy endofyt a epifyt jako synonymum pro houbu, vhodnéjsi je spojeni
endofytickd/epifytickd houba; podobné neni mykorhizni rostlina, ale mykorhizni houba;
mikroorganismus neni parazitdrni ale paraziticky; parazitismus je v soucasnosti povaZovan za
extrémni formu symbiozy.

- Vtextu postradam odkazy na nékteré tabulky, napf. Tabulka 2, 4, 5 a chybny odkaz na Tabulku
6; Obrazek 10 — fotografie analyzovanych plodd by mél byt zafazen bud v rdmci podkapitoly
biologicky materidl anebo Vysledky; pfi identifikaci sekvenci pomoci algoritmu BLASTN neni
nutné v textu striktné uvadét coverage, tento metodicky Udaj vyrazné snizuje prehlednost textu.

- Uvadite, Ze dullezitym ddvodem ke studium mikrobidlni diverzity je nedostatek znalosti o
vyhynulych mikroorganismech. Znate néjaké metody, ptistupy, kterymi by bylo mozné vyhynulé
mkroorganismy a jejich diverzitu studovat?

- Vtabulce 8 uvéadite , o¢ekavané” velikosti amplikond, jakym zplsobem jste odvodila, Ze pokud
bude amplikon o velikosti 710-850 bp, potom po jeho zaklonovani do plazmidu pGEM-T a
nasledné amplfikaci inzertu pomoci plazmidové specifickych primert M13F/R ziskate amplikon o
velkosti cca 800-900 bp?

-V praci pouzivate v souvislosti se skladanim sekvenacnich vystupl, podle mého nazoru chybné,
termin ,contig” — mohla byste tento termin definovat a uvést jakym zplsobem ho muzete pfi
praci s vystupy z HTS-sekvenovani ziskat?

- Pomoci konvencniho, Sangerova sekvenovani, jste v pfipadé obou klonovanych PCR amplikon(
ziskala ,,contigy” o relativné velké délkové variabilité, prestoze jste zjistila, Ze plvod/identita
sekvenci je témérF totozny/4. Cim si tuto variabilitu vysvétlujete?

- Vramci analyzy sekvencnich readd, jste identifikovala jen 147 a 76 readl vykazujicich identitu se
znamymi houbami, ¢im si vysvétlujete jejich tak prekvapivé nizkou frekvenci a relativné velky
podil neidentifikovanych readd?

- Jakym zplsobem byste doporucila smérovat dalsi experimenty a analyzy, aby byl ziskan
signifikantnéjsi soubor dat?

Veronika Batkova pfindsi v rdmci své bakaldrské prace primarni poznatky o mikrobiomu merunék,
které i pfes vznesené pfipominky povaZuji za hodnotné a pfinosné.
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