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Bakalarska prace Rebeky Matulové se zabyva hledanim vhodnych variabilnich jadernych a
chloroplastovych markera, které by pomohly vyresit otazku pribuznosti vysoce polyploidni
skupiny nomindatniho podrodu tucnic. Prace md 32 stran a je standardné ¢lenéna. Jazykova
stranka prace je, nakolik mohu soudit, na dobré drovni. Pfeklept je jen malé mnozstvi (napf.
»Ralsko-bezdezskej tabuli“ na str. 1). Citacni aparat je standardni, drobnym chybam se vsak
studentka nevyhnula (napt. Degtarjeva 2006 namisto Degtarjeva et al. 2006 na str. 8).
Ponékud nestandardnim reSenim je také uvadéni ,per. communication” a ,unpublished”
namisto jejich slovenskych ekvivalentu.

Literarni prehled se sklada ze tfi kapitol. V prvni kapitole studentka charakterizuje studovany
rod, jeho morfologii, rozsifeni atd. Druha kapitola pak charakterizuje skupinu tu¢nice obecné
se zaméfenim na CR. Obé kapitoly jsou pomérné obsahlé, bez vétsich nepFesnosti. | pFesto se
jich do textu nékolik vloudilo. Na strané 3 studentka uvadi vyskyt P. alpina na Gzemi CR, neni
mi ale Uplné jasné odkud udaj pochdzi. Na strané 5 studentka zminuje historicky vyskyt P.
vulgaris v Krkonosich. Udaj, na kterém se toto tvrzeni zaklada, je ale velmi sporny, a navic
explicitné nezminuje P. vulgaris ale P. alpina. Na strané 8 studentka chybné uvadi, Ze
v diplomové praci Valové (2013) vykazovaly analyzované vzorky P. bohemica nejvétsi velikost
jen pomér ku standardu, ma P. bohemica nejvyssi hodnoty tohoto poméru. V posledni
kapitole studentka shrnuje molekuldrni markery pouzivané v biosystematice rostlin. Velkou
pozornost vénuje metoddm, které jsou jiz fadu let spiSe okrajové. Naopak metody, které se
v poslednich letech stale vice uplatfiuji, shrnuje v jedné vété s tim, Ze jsou financné narocné
a jejich vystupy jsou jen omezené hodnotitelné, coz je prekvapuijici tvrzeni, se kterym nelze
souhlasit. Rada metod se jiZ celkem rutiné pouzivéd a vzhledem k objemu dat, které poskytuji,
jsou levnéjsi nez klasické sekvenovani.

Kapitoly Materiadl a Metody a Vysledky jsou standardni, ob¢as mozna az pfilis podrobné, kdyz
uvadi znacku pouZitych pipet a dalSiho laboratorniho vybaveni.

Diskuze je pomérné kratka. Chybi mi zde napfiklad srovnani vysledk( s variabilitou marker(
dosud pouzivanych ve fylogenezich tucnic. V celé praci ponékud chybi prehled, které
markery byly vlastné doposud pfi rekonstrukci fylogenetickych vztah( tucnic pouzivany.

Kromé vyse uvedeného mam na studentku nasledujici dotaz:

Ktera metoda/y zaloZzena na NGS pfistupech by byla vhodna pro rekonstrukci fylogeneze a
rozliSeni jednotlivych taxon( tucnic, pokud prihlédneme kjejich vysokému stupni
polyploidie?

| pres vySe uvedené povazuji praci za zdafilou, naprosto spliujici pozadavky kladené na
bakalarské prace a doporucuiji ji k obhajobé.
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