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Pfripominky a komentare k praci:

Prace Viktora Chromého (dale ,student”) analyzuje konformacni stavy patere RNA. Student
pro svoji praci vyuzil sadu neredundantnich struktur RNA, z ni vygeneroval zastoupeni
jednotlivych rodin patefnich Uhld a nasledné sledoval, jakd je v jednotlivych rodinach
variabilita torznich uhla.

Délka prace je primérnd, pocet a relevance citaci adekvatni. Obsahuje ale pomérné velké
mnozstvi preklepl a gramatickych chyb. Po metodologické strance je prace provedena
spravné. Mam vsak vyhrady k teoretické i vysledkové ¢asti, viz nize. Student nicméné spinil
svQj cil, a proto doporucuji praci k obhajobé.

-V teoretické ¢3sti v kapitole 1.2 student charakterizuje funkéni typy RNA, konkrétné
tRNA, mRNA a rRNA. Hned v kapitole 2 ale uvadi, Ze existuji i dalsi typy RNA. Proc
nejsou alespon stru¢né charakterizovany v kapitole 1.2, kde si ve svétle soucasnych
znalosti své misto urcité zaslouzi?

- Kapitola 1.2.3 o rRNA je usporadana chaoticky. Je smichana charakterizace
eukaryotniho a bakteriadlniho ribosomu.

- Kapitola 4.1 popisuje rentgenovou analyzu. Popsand metoda je ale zcela mimo misu,
zde méla nejspisSe byt uvedena rentgenostrukturni analyza. Navic kapitola 4 neni moc



dobre navazana ke zbytku prace. Neni uvedeno, jakym konkrétnim zplsobem,
alespon stru¢né, pomdaha RTG a NMR pfi charakterizaci struktury RNA. Mohl by to
prosim student objasnit, v€etné toho, jak funguje rentgenostrukturni analyza?

- Rovnéi v teoretické ¢asti postraddm dvod do molekulové mechaniky a dynamiky, a to
vzhledem k tomu, Ze ve vysledkové ¢asti je velkd ¢ast diskuze vénovana chovani RNA
molekul v MD simulacich.

- Na zacatku kapitoly 6 s vysledky je ve druhém odstavci uvedeno, které strukturni
rodiny se vyskytuji ve kterych motivech. Tato ¢ast podle mé mohla byt uvedena spise
v teoretickém Uvodu, protoZe se jednd o prezentaci dat z prace Richardson et al.
(2008). Ve stejném odstavci jsou rovnéz uvedeny konkrétni strukturni motivy, ale
chybi tu kontext. KdyZ uz v praci neni odstavec o motivech RNA, tak bych alespon zde
rad vidél néjakou zminku o tom, co jsou dané strukturni motivy za¢. Mohl by prosim
student alespon stru¢né popsat, co je napriklad GNRA smycka?

- Kapitola s vysledky mi pfijde nepfimérené prodlouzena obrazky s histogramy, které
dle mého mohly byt uvedeny v pfiloze nebo zmenseny tak, aby nebyl jeden uhel
rozdélen na dvé strany a mohly byt uvedeny dva uhly vedle sebe.

- 2D histogramy mély byt uvedeny az po jejich zminéni v textu. Rovnéz tyto mohly byt
zmenseny tak, aby nebyla jedna dvojice Uhll rozdélena na dvé strany. Chybi oznadeni
barevné $kaly. Uel 2D histogram{ neni v textu jasné zminén, zcela chybi odkaz na
obrdazky 21 a 23, které se tak jevi zbytecné.

- Nastrané 47 je véta ,Tato rodina je velmi hojné zastoupena, coZ je poznat i na mensi
rozdrobenosti dat a nizkém poctu odlehlych hodnot.” Mohl by prosim student
objasnit, jak spolu souvisi pocet odlehlych hodnot a hojné zastoupeni rodiny?

Praci doporucuji k obhajobé.
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