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Konkrétni pripominky a dotazy (mozno pripojit samostatny list)

Diplomova priace se zabyva problematikou bioinformatického zpracovani sekvenci
aldehyddehydrogenas z vyssich a nizSich rostlin zahrnujicich mj. kapradiny, mechy a fasy.
Autor shromézdil dostupné sekvence vyhledané z genomil S pouZitim programu BLAST.
Sestavil jejich databazi a provedl fylogenetickou analyzu s pfihlédnutim k nomenklatuie
ALDH a jejich ¢lenéni do rodin a podrodin. Ustaveny pii tom byly n¢které nové podrodiny
(ALDH2F, ALDH3L, ALDH3M, ALDH5H a ALDHG6C). Byl také vytvoten program PAFF,
ktery umoziuje po zadani sekvence urcit jeji zafazeni v systému nomenklatury.

Prace méa standardni ¢lenéni, Vv rovni zpracovani mohu vytknout nadmérné pouZivani
anglicismi (napf. pojmy jako upregulace, alignment), pouziti anglickych slov v ¢eském textu
bez uvozovek, pieklepy, gramatické chyby (napf. na str. 71 v prvni véte), chyby v nazvoslovi
(antiquitin — spravné antikvitin, podobné jako ubikvitin; a-aminoadipovych semialdehydd —
spravné semialdehydii a-aminoadipatu; 2-acetyl-D1-pyrolin — spravn& 2-acetyl-A*-pyrrolin;
Danio rerio je ¢esky danio pruhované ¢i zebiicka, nikoli jen ryba, aj.). U nékterych obrazku
fylogenetickych stromii je nizkd kvalita, napt. obr. 34. V teoretické Casti je zpracovana
reSerSe literatury o rodinach ALDH, jejich znamé biologické funkci, zastupcich a typickych
substratech. V materidlové a metodické ¢asti je popsan ptivod analyzovanych sekvenci a dale
jsou pomeérne detailné popisovany bioinformatické ndstroje, napt. jak funguji programy
BLAST nebo MUSCLE, téZ programovaci jazyky a software pro pfipravu webovych stranek
pracujicich s databazi. Myslim si jako oponent, Ze tyto popisné ¢asti mély byt soucasti teorie.
Zde mélo byt blize vysvétleno jaké sekvence byly pouzivany pro dotazovani v programu
BLAST pii vyhledavani genovych sekvenci ALDH v genomech, jak je konstruovan programu
PAFF — tedy napf. algoritmus —neuvadét toto az stru¢né ve vysledcich, nebo jakym zptisobem
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program PAFF vyznaduje aminokyseliny pfedpokladanych aktivnich mist. Ctenaf se také
nedozvi, pro¢ byl pro konstrukci mnohocetnych pfitazeni volen program MUSCLE, a ne tifeba
MEGA X, kde je nasledné mozné d¢lat i fylogenetickou analyzu mnoha zpusoby apod.
K vysledkové casti nemam obsahové ptipominky. Diskuse prevazné komentuje vysledky
fylogenetické analyzy, pouze jediny odstavec je vénovan programu PAFF.

Konkrétni dotazy a pfipominky:

V seznamu zkratek chybn¢ vyjadifen vyznam zkratky GABA

Str. 3 - jak funguje acetyl-CoA-synthasa (EC 6.2.1.1) ve vami uvadéné
»pyruvatdehydrogenasové draze? Nejednd se naopak o enzym, jehoz reakce je nezdvisla na
pyruvatdehydrogenase? Opravdu tvoii koenzym A?

Str. 4, chybna formulace ,,... se pak podili na oxidaci stfedn¢ dlouhych a dlouhych fetézcu
alifatickych i aromatickych aldehydi‘; oxiduje se aldehydova skupina, ne uhlikové fetézce!

Str. 10 — jaka je reakce glutamylfosfatreduktasy (EC 1.2.4.1)? Opravdu tvoii semialdehyd
glutamatu a v reakci figuruje glutamat? Reakce ALDH18 na obr. 7 neni uvedena spravné —
nekonzistentni je stav karboxylovych skupin substrat — produkt, pyrrolinkarboxylat je chybné
oznac¢en — podobna chyba je i v obr. 10 na str. 14. Odkud je pfevzat obrazek 7? Schéma
nezahrnuje glutamatkinasovou aktivitu enzymu, tedy prvni fazi reakce, néslednou redukci
glutamylfosfatu a cyklizaci glutamatsemialdehydu na pyrrolinkarboxylat.

Str. 17 — formulace ,,... enzymy pravdépodobné vyuzivané pro katalyzu ...*“. Co je tim
mysleno? Podle definice jsou vSechny enzymy katalyzatory.

Str. 23, neni uvedeno, Ze program BLASTX nejdfive preklada vlozenou nukleotidovou
sekvenci do sekvence aminokyselinové

Str. 29 - co je to tranzitni a transverzni substituce purinu? Neni bliZe vysvétleno.
Str. 39 - jak funguje vypocet isoelektrického bodu metodou bisekce? Neni blize vysvétleno.

Str. 63 — obr. 32, jaka je sekven¢ni identita a podobnost mezi ATALDH3H3 a ScuALDH3K1?
Pfijdou mi velmi pfibuzné a jsou ve stejném klastru.

Chyby, které je nutno opravit

Str. 26, obr. 15, je tfeba citovat zdroj.
Str. 27, obr. 16 je prevzaty z Wikipedie, je tieba citovat pivodni zdroj;

Str. 35, obr. 23 je ziejmée pievzaty, jelikoz obdobné nachazim na internetovych strankach
nebo vetejné dostupnych prezentacich, je tieba citovat ptivodni zdroj;

Zavér: praci doporucuji k obhajobé.

V Olomouci dne 4. 6. 2021 Podpis
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