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Michaela Némcova vypracovala bakaldfskou praci zamérenou na vyuziti NGS technik pro objevovani
novych virQ rostlin a v praktické ¢asti prezentuje ndlez a ¢astecny popis nového zastupce rodu
Badnavirus. Vysledky jsou prezentovany prehledné a jasné. Nicméné zejména v kapitole Teoreticky
uvod se nachazi fada nepresnosti a anglikanism, které snizuji kvalitu textu, i kdyzZ ji podstrance
obsahové povaZzuji za dobrou.



Dovolim si vsak nékteré z nich uvést a poloZit nékolik dotaz(:

e Termin 'Sanger' sekvenovani se v ¢estiné nepouziva (Sangerovo sekvenovani, sekvenovani dle
Sangera, Sangerova metoda sekvenovani). Terminem interakce viru srostlinou obvykle
vyjadfujeme interakce probihajici na molekuldrni a bunéc¢né trovni a ne okruh hostitel atd.
(strana i). Zjisténi jeji sekvence sekvenacnimi metodami (strana 1). Fylogeneticka analyza
pfipadné ziskanych sekvenci pfFindsi informace o pfibuznosti viru s dalSimi zastupci
konkrétniho rodu, pfipadné celedi (strana 1). Diskontinuity nachazejici se v genomu jsou
uceleny a dochazi k formaci super-svinuté DNA, kterd se sdruZuje s histonovymi proteiny a
tvofi v jadre tzv. minichromozémy (strana 3). V pfipadé red clover bacilliform virus (RCBV),
coZ je zatim jediny detekovany zastupce badnavirl parazitujici na krmnych plodinach (v
cestiné se toto spojeni nepouziva), byl Uspésné proveden experimentalni pfenos pomoci
inokulace (mechanické inokulace) na Nicotiana occidentalis (Franova a JakeSova,
2012)(strana 5). Daji se ¢teci rdmce pozorovat? Pro zavedeni viru jako nového samostatného
druhu existuji jista kritéria (strana 7). VytéZek x vynos (strana 9). Tkané x pletiva u rostlin. Pro
detekci byla pouZita dvé antiséra navriena specidlné proti badnavirlm infikujici yam.
Hybridni rostlina N. occidentalis a N. glutinosa (strana 18), N. occidentalis x glutinosa (strana
17). Piper yellow mottle virus (PYMoV) napadajici rostliny cerného pepfe u téchto rostlin
podnécuje vznik chlorotickych |ézi.

e Vtextu uvadite, Ze chromozdmy jsou transkribovany hostitelskou DNA-dependentni RNA
polymerazou za vzniku transkriptu (35S nebo 34S RNA), ktery je, v zavislosti na druhu, delsi
nez samotny genom asi 0 35-270 nt. MlzZete vysvétlit, diky jakému mechanizmu dochazi
k transkriptu vétSimu, nez je samotny genom?

o Produkty kddované virovou DNA spolecné pro vSechny druhy v ramci ¢eledi Caulimoviridae
jsou pohybovy protein, obalovy protein, viceucelovy protein asociovany s viriony, asparagova
protedza a reverzni transkriptdza s asociovanou RNazovou H1 aktivitou. Syntéza obou viaken
DNA je zajisténa virovou reverzni transkriptdzou a RNazou H1 (ICTV, 2018) (strana 3). Jedna
se o dva proteiny nebo jeden protein s RT a RNase H aktivitou?

o Nazvy rostlin je nutné uvadét presné. Vétsina druhll napada hospodarsky dllezité plodiny,
mezi které patfi banany, ¢erny pepf, citrusy, kakao, cukrova titina, taro a sladké brambory
(Bhat et al., 2016). Peprovnik cerny (Piper nigrum), kolokazie jedla (Colocasia esculenta),
povijnice jedla (Impomea batatas) atd.

o Je moiné, zZe referencni druh Commelina yellow mottle virus (ComYMV) mél ORF | dlouhy
602 bp (strana 6)?

o Vysledkem transkripce u rostlinnych pararetrovirl je produkt, ktery obsahuje vysoce
strukturovanou oblast o velikosti asi 600 nukleotid(l. Tato oblast obsahuje mnozZstvi kratkych
OREFs, coz ji dava potencial k vytvoreni vlasenkovych struktur, které nemohou byt podrobeny
translaci. MiZe autorka vysvétlit jak je to s ORFs (600 bp = mnozZstvi ORFs)?

e Strana 8. Jsou kDa jednotkou molarni hmotnosti?

e Pseudococcus elisae a Dysmicoccus brevipes, Manilkara zapota, Anonna muricata, Ananas
comosus (Dysmicoccus brevipes) a Nephelium napaceum. Jedna se o ¢ervce, vinatky nebo
oboji? Pro¢ nemiZeme zaménovat nazvy vinatka a cervec?



e Strana 25 Produkt o velikosti cca 400 bp (ocekavana velikost produktu 395 bp), podle
obrazku Bp?

o Jak byste dokazala, Ze homologni (Castecné homologni) sekvence detekované v rostliné
jsou endogenni formou pararetroviru nebo jeho poziistatek? Na strané 33 (Diskuse) se
jedna o spekulaci nebo existuji dikazy?

e Popis obrazkt neni uplny. Co chybi?

e Prosim upfesnit citaci: Adams A. N., Posnette A. F. (1987): Molecular analyses of the
complete genomic sequences of four isolates of Gooseberry vein binding associated virus. In:
Converse R. H. (ed): Virus diseases of small fruits, pp. 129-130, U. S. Dept. Of Agriculture,
Agricultural Research Service, Washington, D. C. In: Xu D., Mock R., Kinard G., Li R. (2011):
Virus genes 43: 130-137.
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