Posudek oponenta na bakalarskou praci

Autor prace: Pavol Melicher

Nazev prace: Kvantifikacia proteinov pomocou reduktivnej dimethylacie
peptidov a MALDI-TOF MS analyzatora

Oponent prace: Ing. Tomas Takac, Ph.D.

Poft. éislo Kritérium hodnoceni Body (0-5)
1 Ucelenost a aktualnost resersni ¢asti prace 5
5 Kvalita Gvodni &asti prace (mnozstvi pouzitych pavodnich 5

pramennych zdroji, vhodnost vybéru)
3 Naplnéni cila prace 5
4 Logika postupu pfi vliastni reSer$ni nebo experimentalni praci 5
5 Uplnost popisu pouzivanych metodik a postupt 4
6 Uroven zpracovani vysledkd (vhodné pouzivani grafu a tabulek 5
atd.)
7 Adekvatnost interpretace ziskanych vysledki a jejich diskuse 5
8 Vystiznost souhrnt prace v éeském a anglickém jazyce 5
9 Graficka uprava textu a obrazku 5
10 Jazykova a stylisticka arovei, respektovani platného nazvoslovi 5
Spravnost a uplnost legend u obrazku a tabulek (srozumitelnost
11 bez zietele k ostatnimu textu, vysvétleni znaéek, jednotky 4
uvadénych veli€in)
Spravnost pouzivani citaénich odkaz( (pfitomnost necitovanych
12 udaju, dodrzovani jednotného stylu citaci, pouzivani oficialnich 5
zkratek €asopist)

Celkem bodu 58

Konkrétni pFipominky a dotazy (moZno pripojit samostatny list)

Ciel'om predkladanej bakalarskej prace P. Melichera bolo optimalizovat’ nastavenie
podmienok Stiepenia bielkovin trypsinom s ciel'om zabezpecit’ reprodukovatelnu
kvantifikaciu reduktivnou dimetylaciou. Za modelovu bielkovinu bol vybrany hovidzi sérovy
albumin a stcast'ou prace je tiez porovnanie spolahlivosti 2 rdznych hmotnostne-
spektrometrickych technik pre vy$sie spomenutu kvantifikaciu.

Literarny prehlad je spracovany na vysokej Grovni, bol pouzity primerany po&et literarnych
zdrojov (v celej praci viac ako 130), v niektorych pripadoch by som odporucil pouZit’ novsiu
literatru. Struktira tejto &asti je zvolend primerane témam rieSenym v experimentalnej Casti.
Vyskytli sa tu malé terminologické a typologické nepresnosti, neexaktné vyjadrenia a
anglikanizmy (napr. dimetylacia - dimethylacia, ,,expresia enzymov*, ,, Tradi¢né metody
vyuzivaju ku identifikécii proteinov dvojdimenzionalnu elektroforézu‘.)

Material a metody su spracované vel'mi kvalitne a k prehl’adnosti vyrazne prispievajii schémy
znazoriujuce metodické postupy a tabul’ky. Vyhrady mam len k legende niektorych tabuliek

max
60



(napr. Tab. 1 a 2), ktoré nie su formulované exaktne. TieZ mi chyba detailnejsi popis LC-ESI-
MS analyzy a MALDI TOF analyzy v &astiach 3.2.3 a 3.2.4.

Vysledky a diskusia st vel'mi silnou strankou prace a priné3aju vysledky s velkou
vypovednou hodnotou. Miestami sa text stava neprehladnym a &itatela nuti sa vratit’ k &asti
Material a metodika. Interpretacia vysledkov je v drvivej visine vhodn4 a vysledky su
primerane diskutované s externou literatirou.

Zoznam pouZitej literatury je vypracovany prikladne.

K praci mam nasledovné otazky:

Ktoré z vaSich zisteni je moZné vyuzit pri kvantifikacii proteinov v komplexnych vzorkach
(napr. bunkovych lyzatoch)

AKa je efektivita znadenia deuterovanym formaldehydom? Ktoré faktory st najdoleZitejsie
pre maximalizaciu efektivity znadenia?

Zaverom konStatujem Ze kvalita predkladanej prace je plne v stlade s poziadavkami na

bakalarske prace na P¥F UP a preto ju hodnotim znamkou A.

Chyby, které je nutno opravit
P4
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Zavér: prici doporuduji / nedeperuduit k obhajobé.

V Olomouci dne: ,177 20/ 9 Podpis % 7\4-/4{

Hodnoceni:
A- 56-60
B-- 51-55
C- 46-50
D- 41-45
E- 36-40
F- 35améns




